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HENEETRE S h-ZE2R5(2023.4~2024.12 : 18978)

Clade Lineage Clade Lineage Clade Lineage Clade Lineage Clade Lineage
21L CM.5 XBB.1 XBB.1.9 JN.T XEC
CM.81 XBB.2 XBB.1.9.1 JN.I.1 24F XEC2
BN.1.2 XBB.1.11.1 FL.1.5.2 JN.1.1.1 XEC.4
BN.1.3 XBB.1.15 FL.2 JN.1.156 24G P.2.3
22D |BN.L32 XBB.1.22 FL3T KR. 24H F.7
.1.3.13 XBB.1.22.1 FL.4 JN.1.2 LF.7.1.3
CJ.13 XBB.1.24.3 FL.5 JN.1.4 241 MV.1
CH.11 29F XBB.1.42.2 FL.1I0 JN.1.45 XDL
DV.6 FY.1 FL.10.1 JN.1.7 XDQ
23C FK1.1 FY.1.1 FL.14 JN.1.8.1 XDO.1
K.1.2.1 FY.2 23D FL.15 JN.1.11 recombinant [XDS
K.1.3.2 FY.1.2 FL.20.1 KS.1 XDY
A.5.2.6 FY.3 FL.24 JN.1.16 XEK
22B A.5.2.35 FY.5 XBB.1.9.2 oap  IN.LI6T XEL
F.7.15 FY.6 EG.1 JN.1.16.3
BO.1.1 HU.I.1 EG.1.6 JN.1.18
29E BQ.1.1.45 XBB.1.5 EG.2 JN.1.183
BQ.1.25 XBB.1.5.1 EG.2.2 JN.1.30.1
B0O.1.28 XBB.1.5.5 EG.5 JN.1.32
XBB.1.5.10 EG.b.2 JN.1.39
23A XBB.1.5.12 EG.10.1 JN.1.42.1
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https://www.pref.kanagawa.jp/sys/eiken/003_center/COVID-19/SARS-CoV-2_genome.html
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