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Clade Lineage Clade Lineage Clade Lineage Clade Lineage Clade Lineage
21L _ |CM5 XBB.1 XBB.1.9 1 X
CM.8.1 XBB.2 XBB.1.9.1 XDQ T
E = 2 § ﬁl =T %'5'2 % recombinant § g'l
22D BN.1.3.2 XBB.1.22 FL.3.1 1 XDY
BN.1.3.13 XBB.1.22.1 FL.4 JN.1.2 XEK
CJ.13 XBB.1.24.3 FL.5 JN.1.4
CH.LI g9oF  |XBB.L422 FL.10 IN.145
V.6 FY.] FL.10.1 JN.1.7
23C FK.1.1 FY.1.1 FL.14 JN.1.8.1
K.1.2.1 FY.2 23D FL.15 111
FK.1.3.2 FY.1.2 FL.20.1 1
A.5.2.6 FY.3 FL.24 JN.1.16
22B BA.b.2.35 FY.b XBB.1.9.2 24A JN.1.16.1
BF.7.15 FY.6 EG.1 JN.1.16.3
0.1.1 HU.1.1 EG.1.6 JN.1.18
22E Q.1.1.45 XBB.1.5 EG2 | JN.1.183
0.1.25 XBB.1.5.1 EG.2.2 .1.30.1
0.1.28 XBB.1.5.5 EG.5 JN.1.32
XBB.1.5.10 EG.5.2 JN.1.39
23A XBB.1.5.12 EG.10.1 JN.1.42.1
XBB.1.5.41 EG.5.1 JN.1.43.1
XBB.1.5.42 FG.5.1.1 N.1.48.1
XBB.1.5.94 1.2 | B.]
b 2 213
236G 1GKTId HK 22 i1
XBB.1.16 HK.27.1.1 JN.1.11.1
XBB.1.16.1 EG.5.1.2 KP.1.1
XBB.1.16.2 EG.5.1.3 KP.1.1.1
XBB.1.16.4 23F JG.3 24B KP.2
XBB.1.16.7 JG.3.2 KP.2.8
%BB. g% :JGl.5.1.4 2 z2|4 _ =
FU.1 HV.1.1 KP.3.13 .':|:'. IR L7-%h *E%: L
FU.2 EG.5.1.8 KP.3.1.4
v EGETTT P53
R CG.0.1. DL
HF.] HK.3 24C KP.3.2.5 . NP =
.2.3. HK.3. 3.3. 2 N Z " -DT
XBB.2.3.3 23H HK.3.2.2 KP.3.3.3 "“7’251 5 57]& =l ;L%iﬁk LxtL <
23E XBB.2.3.6 HK3.3 KP.3.4 3 R - AW
XBB.2.3.8 3.9 .1
XBB.2.3.11 .3.14 .2
G . .1 .2. 6.1 24D(recombinant) V-l
) N.% 24E 631.1.1
23l INE WC10
24F
14 IXECA
208G |KP.23 WL RERERA 2024/11/27
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https://www.pref.kanagawa.jp/sys/eiken/003_center/COVID-19/SARS-CoV-2_genome.html
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